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Total of 105 Australian disease screens!

19 independent spreadsheets





• Compiling barley disease screening data

• Standardising naming conventions

• Converting scores to 1‐9



• 1162 lines with phenotype information thus far
– LR  1036
– NFNB  747
– PM 687
– SB  580
– SCALD  660
– SFND  596



0

20

40

60

80

100

120

1 2 3 4 5 6 7 8 9

LR

0
20
40
60
80

100
120
140
160
180
200

1 2 3 4 5 6 7 8 9

NFNB

0
10
20
30
40
50
60
70
80
90

1 2 3 4 5 6 7 8 9

SFNB

High Input Landrace Low Input

0
10
20
30
40
50
60
70
80
90

1 2 3 4 5 6 7 8 9

PM

0

20

40

60

80

100

120

140

160

1 2 3 4 5 6 7 8 9

SCALD

0

20

40

60

80

100

120

140

1 2 3 4 5 6 7 8 9

SB



• Confirm environments/pathotyes with 
collaborators

• Reduce to unique set of GIDs
• Populate pedigree information



• Make standardised data available!

• Identify lines that may carry resistances to 
multiple diseases


